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EXPANSAO DA RESISTENCIA A ACIDEZ EM Pseudomonas putida
UTILIZANDO COMBINACOES DE GENES DE ORIGEM METAGENOMICA
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RESUMO

Introducéo: Acidos organicos sdo utilizados comumente no cotidiano da populacio,
porém um problema encontrado durante sua producéo é a reducéo consideravel do pH da
batelada. Classicamente, isso &€ contornado com a adi¢do de bases, para manter o pH
toleravel para os microrganismos. Todavia, a escolha de linhagens acido-tolerantes para
processos que ocorrem em baixo pH, como a producdo de &cidos organicos, € uma
excelente alternativa a neutralizacdo do meio, por reduzir o consumo de bases para
controle de pH, reduzindo o impacto ambiental e o custo de processamento downstream.
Objetivo: Transformar e testar a linhagem de Pseudomonas putida KT2440 com 5
circuitos sintéticos, que permitem a diferente expressao de 3 proteinas heterologas, de
origem metagendmica. Material e métodos: A cepa de P. putida com o vetor pSEVA232
vazio foi cultivada e teve seu crescimento em diferentes condi¢bes acidas medido.
Posteriormente, a cepa bacteriana sem plasmideo foi transformada com (I) os circuitos
sintéticos pARC111 e (I1) pARC211, (I11) gene isolado hu, (IV) clpP e (V) rbp e, ap6s
plaguemanto e inoculacdo destas, seu crescimento em diferentes condi¢des acidas foi
medido também. Resultados: (I) em pH 7, todas as cepas possuiam crescimento similar
ao controle negativo (células contendo o pSEVA vazio), com excecdo daquelas que
abrigavam o gene isolado rbp, as quais possuem fase exponencial mais acentuada; (1)
em pH 5, as cepas contendo pARC111 e pARC211 tiveram um crescimento reduzido, o
que poderia ser ocasionado por um fardo metabolico decorrente da expressao heterologa;
(111) em pH 4, as cepas contendo pARC111, pARC211 e o0 gene isolado hu possuiam uma
fase exponencial mais acentuada do que as demais. Conclusao: Os circuitos sintéticos e
0s genes de resisténcia a acidez poderiam ser responsaveis por causar a ativacdo de vias
responsivas ao estresse, levando a um aumento da resisténcia a acidez, porém melhores
padronizacGes metodoldgicas devem ser utilizadas para confirmacao.
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