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LEVANTAMENTO DE BACTERIAS RESISTENTES A ANTIBIOTIQOS
ISOLADAS A PARTIR DE MOSCAS COLETADAS PROXIMO A AVIARIO

ALVES, Daislany Andreia da Silva;LEITE, Jéssica Albuquerque!; ZAHNER, Viviane!
RESUMO

Introducdo: a resisténcia bacteriana € um problema crescente em todo o mundo e os
dipteros muscoides sdo agentes de disseminacdo dessas bactérias resistentes, de forma
que esses animais podem atuar como indicadores de contaminacdo ambiental e de
amplificacdo da resisténcia. No Brasil, estudos relatam a presenca de importantes
bactérias com diferentes genes de resisténcia em diferentes ambientes: tanto hospitalar,
quanto extra hospitalar, onde se inclui ambientes de criagcdo animal. Objetivo: verificar
a diversidade bacteriana resistente a antibidticos de importancia clinica, presente nos
dipteros muscoides isolados em areas préximas a aviario. Material e métodos: foram
coletados 55 dipteros muscoides em Jacarepagua, no Rio de Janeiro, em areas
adjacentes a aviario, onde se utilizou
armadilhas de garrafa pet contendo carne moida putrefata. Essas moscas foram
levadas ao laboratério e identificadas ao nivel de familia. Posteriormente, realizou-se o
isolamento e estocagem dessas amostras. Os isolados foram identificados por
MALDITOF MicroflexLT (BrukerDaltonics). Para andlise da resisténcia fenotipica,
realizou-se o teste de sensibilidade aos antimicrobianos por disco-difusdo e a andlise
genotipica da resisténcia foi realizada por PCR para amplificacdo dos seguintes genes:
beta-lactdmicos mais comumente encontrados nas amostras clinicas (bla-nowm,bla-
krc,bla-ivp,bla-vim,bla-ces, bla-sim, bla-oxa-23, bla-oxass, bla-oxais3, bla-snv, bla-tem,
bla-spm, bla-civ € bla-ctx-m). Os genes vanA, vanB, van C1 e C2 que conferem
resisténcia a vancomicina. Para a deteccdo de resisténcia a colistina, pesquisou-se 0s
genes mcr-1 e mcr-2, e 0 gene aac(6')-lb como gene codificador de enzima
modificadora de aminoglicosideo. Resultados: diferentes espécies bacterianas foram
isoladas e identificadas como: Acinetobacter johnsonii, Staphylococcus aureus,
Enterococcus faecalis, Wautersiella falsenii, Lactococcus garvieae, Hafni aalvei,
Pseudomonas sp., Lactobacillus, Bacillus cereus, Providencia alcalifaciens,
Glutamicibacter mysorens, Glutamicibacter protophormia, Staphylococcus epidermidis,
Microbacterium sp., Pseudomonas fulva e Acinetobacter bereziniae. Em relagdo aos
insetos ao nivel de familia, 33 dipteros muscoides foram identificados como Fannidae,
16 Muscidae, 6 Sarcophagidae e 2 Psychodidae. Dentre os 15 antibioticos testados,
encontrou-se resisténcia em 11 amostras pertencentes a 4 espécies diferentes, entretanto
nenhum gene de resistencia foi amplificado pela PCR. Conclusé&o: dipteros muscoides
possuem elevada variedade de microrganismos potencialmente resistentes a diferentes
antimicrobianos.
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